
Dr. rer. nat. Linda Krause

seit 04/2019 Wissenschaftliche Mitarbeiterin, Institut für Medizinische Biometrie und Epidemi-
ologie, Universitätsklinikum Hamburg-Eppendorf, Deutschland.
{ Arbeitsgruppe "Medizinische Biometrie" unter der Leitung von Prof. Dr. Antonia Zapf
{ Institutsleitung Prof. Dr. Heiko Becher
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{ Institutsleitung Prof. Dr. Dr. Fabian J. Theis
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